A MGz

Liste nach EA 2/14 und DAKkS Regel R-15189

Untersuchungsgebiet:
Untersuchungsart:

Humangenetik (Zytogenetik)
Chromosomenanalyse

Stand: 2026-01-30

Untersuchungsverfahren

Analyt (MeRBgroRe)

Untersuchungsmaterial (Matrix)

Untersuchungstechnik

Anweisung / Version

Aufnahmedatum

Karyotypisierung

Konstitutioneller Chromosomensatz

Peripheres Blut, Fibroblasten,
Fruchtwasser,
Chorionzotten, Plazentazotten

Ansatz, Kultivierung und Préparation
des Untersuchungsmaterials;
konventionelle
Chromosomenanalyse;
Chromosomenbéanderungstechnik
(GTG), Spezialfarbungen (CBG,
NOR, RHG)

SOP-MGZ-Zyt0.M.001(rv.4),
SOP-MGZ-Zyt0.M.002(1v.3),
SOP-MGZ-Zyt0.M.003(rv.3),
SOP-MGZ-Zyt0.M.004(1v.2),
SOP-MGZ-Zyt0.M.005(rv.3),
SOP-MGZ-Zyt0.M.006(rv.3),
SOP-MGZ-Zyt0.M.009(rv.4),
SOP-MGZ-Zyt0.M.030(rv.1)

17.07.2007

Chromosomen-Microarray-Analyse

Konstitutioneller Chromosomensatz

EDTA-, Heparin-, Citrat-Blut,
Fruchtwasser, Chorionzotten,
Speichel, Fibroblasten,
Mucosazellen; DNA

Hochauflésende
Chromosomenanalyse

SOP-MGZ-Zyt0.M.019(rv.5)
SOP-MGZ-Zyt0.M.021(rv.3)
SOP-MGZ-Zyt0.M.022 (1v.2)
SOP-MGZ-Zyt0.M.023 (1v.2)

26.03.2019

Optical Genome Mapping

Konstitutioneller Chromosomensatz

EDTA-BIut, Fruchtwasser,
Chorionzotten, Zellkulturen,
Fibroblasten; DNA

Optical Genome Mapping

SOP-MGZ-Zyt0.M.024(rv.1)
SOP-MGZ-Zyt0.M.025(rv.2)
SOP-MGZ-Zyt0.M.026(rv.2)
SOP-MGZ-Zyto.M.027(rv.1)
SOP-MGZ-Zyto.M.028(rv.1)

02.08.2023

Pranataler FISH-Schnelltest

Partieller konstitutioneller
Chromosomensatz: Chromosomen
13,18,21, X, Y

Fruchtwasser, Chorionzotten

Fluoreszenz-in-situ-Hybridisierung
(FISH)

SOP-MGZ-Zyt0.M.014(rv.4)

17.07.2007 /
23.10.2014

Fluoreszenz-in-situ Hybridisierung
(FISH)

Partieller konstitutioneller
Chromosomensatz: Lokus-spezifisch

Peripheres Blut, Fruchtwasser,
Chorionzotten, Plazentazotten,
Fibroblasten, Mucosazellen

Fluoreszenz-in-situ-Hybridisierung
(FISH),

SOP-MGZ-Zyt0.M.001(v.4),
SOP-MGZ-Zyt0.M.002(1v.3),
SOP-MGZ-Zyt0.M.003(v.3),
SOP-MGZ-Zyt0.M.004(1v.2),
SOP-MGZ-Zyt0.M.006(rv.3),
SOP-MGZ-Zyt0.M.007(1v.3),
SOP-MGZ-Zyt0.M.008(rv.3)
SOP-MGZ-Zyt0.M.013(rv.4)

17.07.2007 /
23.10.2014
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A MGz

Liste nach EA 2/14 und DAKkS Regel R-15189 Stand: 2026-01-30

Untersuchungsgebiet:

Humangenetik (Molekulare Humangenetik)

Untersuchungsart: Molekularbiologische Untersuchungen (Amplifikationsverfahren)
Untersuchungsverfahren Analyt (MeRgroRe) Untersuchungsmaterial (Matrix) [Untersuchungstechnik Anweisung / Version Aufnahmedatum
SOP-MGZ-PID.M.007 (1v.2)
PCR, Sanger-Sequenzierung, WGA |SOP-MGZ-Mol.M.1150 (rv.5)
Polkérperdiagnostik Genvarianten Polkorper (whole genome amplification), SOP-MGZ-Mol.M.1168 (rv.2) 11.01.2012
Mikrosatelliten-Analyse (STR) SOP-MGZ-PID.M.004 (rv.2)
SOP-MGZ-PID.M.005 (1v.2)
SOP-MGZ-PID.M.003 (1v.3)
WGA, PCR SOP-MGZ-PID.M.004 (rv.2)
. . . . Mikrosatelliten-Analyse (STR) SOP-MGZ-Mol.M.1150 (rv.4)
Praimplantationsdiagnostik Genvarianten Trophektoderm Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168 (1v.2) 30.08.2017
SNP-Microarray-Analyse SOP-MGZ-PID.M.005 (rv.2)
SOP-MGZ-Mol.G.1036 (rv.3)
Polkorper, Trophektoderm; Whole genome amplification, SOP-MGZ-PID.M.008 (1v.2)
Praimplantationsdiagnostik konstitutioneller Chromosomensatz DNA |n-so|ut|9n capture, . SOP-MGZ-Mol.G.1023 (1v.2) 30.08.2017
sequencing by synthesis
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MGZ - Medizinisch Genetisches Zentrum
—
@ M G Z Bayerstrae 3-5

80335 Miinchen

Liste nach EA 2/15 und DAkkS Regel R-15189 Stand: 2026-01-30

Untersuchungsgebiet: ~ Humangenetik (Molekulare Humangenetik)

Untersuchungsart: Molekularbiologische Untersuchungen (Amplifikationsverfahren)

Panel_ID |IVD-Code Analyt (MeRgréRe) :JMn::is:)chungsmaterial Anweisung / Version CE-Verfahren Inhouse-Verfahren | Aufnahmedatum
165.10 1VD-001 Exomanalyse - Single-Exom extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.2) nein ja 02.09.2015
000.00 1VD-001 Exomanalyse - Trio-Exom extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.2) nein ja 02.09.2015
099.01 1VD-001 Panelanalyse, exombasiert - z.B. HNPCC / Lynch-Syndrom® extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.2) nein ja 02.09.2015

VD-016 SOP-MGZ-Mol.M.1175 (rv.2)
709.00 VD-015 FSHD1 und FSHD2 Methylierungsanalyse extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Zyt0.M.026 (rv.2) nein ja 06.08.2024
SOP-MGZ-Zyt0.M.027 (rv.1)

897.01 1VD-012 Mosaikerkrankungen - GrofRwuchserkrankungen aus Liquid Biopsy extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
939.00 1VD-012 Indikationsstellung PARP-Inhibitoren extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Mol.M.1182(rv.1) nein ja 06.08.2024
947.02 1VD-012 Personalisierte Therapiesteuerung, NSCLC extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
948.01 1VD-012 Personalisierte Therapiesteuerung, Mammakarzinom extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
949.00 1VD-012 Personalisierte Therapiesteuerung, Hepatobilidres Karzinom extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024

erangsstelle

A tienang:
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S MGz

Panel_ID |IVD-Code Analyt (MeRgréRe) (UMn:i:is:)chungsmaterial Anweisung / Version CE-Verfahren Inhouse-Verfahren | Aufnahmedatum
950.00 1VD-012 Personalisierte Therapiesteuerung, kolorektales Karzinom extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
951.00 1VD-012 ProstatakarzinPersonalisierte Therapiesteuerung, Prostatakarzinomom  |extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
952.00 1VD-012 Personalisierte Therapiesteuerung, Urothelkarzinom extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
953.00 1VD-012 Personalisierte Therapiesteuerung, Schilddriisenkarzinom extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
954.00 IVD-012 Pan-Tumor Profiling, personalisierte Therapiesteuerung extrahierte DNA* s. unten SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
1002.00 |IVD-012 PI3K-Inhibitoren [B)E; Gewebe, DNA; ¢ONA, |50 \ic7-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
1003.00 |IvD-012 Eﬁeljgpia:;il\;islrjigde Varianten (Exons 18-21) zur zielgerichteten glltjltA,‘Gewebe, DNA,; cfDNA, SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
1004.00 |IvD-012 Indikationsstellung MET-Inhibitoren g'ﬁ; Gewebe, DNA; ¢ONA, |55 \167-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
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S MGz

Untersuchungsmaterial

Panel_ID |IVD-Code Analyt (MeRgréRe) (Matrix) Anweisung / Version CE-Verfahren Inhouse-Verfahren | Aufnahmedatum

1032.00 |IvD-012 ESR1- und EIK3CA-Varlanten bei fortgeschrittenem ER+/HER2- Blut, Gewebe, DNA; cfDNA, SOP-MGZ-Mol.M.1182 (rv.1) nein ja 06.08.2024
Mammakarzinom DNA

1048.00 |IVD-012 Personalisierte Chemotherapieentscheidung, Kolonkarzinom UICC I Es)meewebe, DNA; 6DNA, b MG Z-Mol.M.1182 (1v.1) nein ja 06.08.2024

Calle weiteren Panels sind auf den Anforderungsformularen unter
https://www.mgz-muenchen.de/download zu finden.

* extrahiert aus Blut (EDTA-, Heparin-Blut, Citrat-Blut), Fruchtwasser,

Chorionzotten, Zellkulturen (Fruchtwasser, Chorionzotten,
Fibroblasten, Nabelschnurblut), Zellen aus Zellkultur,

Fehlgeburtsgewebe, Muskelgewebe, Wangenschleimhaut, Speichel.
Pranatalanalysen, wenn fir die Analyten zutreffend, ggfs. telefonische

Riicksnrache.
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S MGz

Liste nach EA 2/15 und DAkkS Regel R-15189 Stand: 2026-01-30

Untersuchungsgebiet Humangenetik (Molekulare Humangenetik)

Untersuchungsart:  Molekularbiologische Untersuchungen (Amplifikationsverfahren)
Panel_ID [IVD-Code |Analyt (MeRgrofie) Unter.suchungs—matenal Untersuchungstechnik Anweisung / Version CE-Verfahren lilguse- Aufnahmedatum
(Matrix) Verfahren
Long-read sequencing [targeted enrichment
. . nanopore sequencing, classifying genetic . .
988.01 IVD-007 |[Ataxien, ONT Repeat-Assay extrahierte DNA* s. unten |\ - io e repeat expansion] SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) nein ja 06.08.2024
. X Long-read sequencing [targeted enrichment
ALS-assoziierte Repeat-Expansionen, ONT . nanopore sequencing, classifying genetic ) )
989.01 IVD-007 [Repeat-Assay extrahierte DNA* s. unten variants, repeat expansion] SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) nein ja 06.08.2024
(C90rf72, AR, ATXN1, ATXN2, ATXN3, RFC1)
Long-read sequencing [targeted enrichment
i . nanopore sequencing, classifying genetic i X
990.01 IVD-007 [ONT Repeat-Assay Myopathie extrahierte DNA* s. unten |\ - io e repeat expansion] SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) nein ja 06.08.2024
X Long-read sequencing [targeted enrichment
Neurodegeneration, ONT Repeat-Assay, ) N nanopore sequencing, classifying genetic i .
991.00 IVD-007 [ATN1, C90rf72, FMR1, GIPC1, JPH3, extrahierte DNA* s. unten variants, repeat expansion] SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) nein ja 06.08.2024
NOTCH2NLC, NUTM2B-AS1, TBP
LB IVD-014 |EGFR Exon 19 Deletionen* Elli, @Bzl [DINAY GIDINA, | [RHE(E! CIepIC RO (@IPCIRY) SESCH N SR (o nrem s M. a05 () nein ja 24.03.2021
DNA partitioning by water-oil emulsion technology
LB IVD-014 |EGFR p.L858R Blut, Gewebe, DNA; CfDNA, |Digital droplet PCR (ddPCR) based on sample | o 17 vio1 M.1178 (rv.2) nein ja 24.03.2021
DNA partitioning by water-oil emulsion technology
LB IVD-014 |EGFR p.T790M Elli, EranEtes, [DINAY GIDINA, | RN CIEpIC RO (@IPCIRY) SESCH On SRR | om nem s M. 005 (fu2) nein ja 24.03.2021
DNA partitioning by water-oil emulsion technology
LB IVD-014 |BRAF p.V600E Blut, Gewebe, DNA; CfDNA, |Digital droplet PCR (ddPCR) based on sample | o 17 vio1 M.1178 (rv.2) nein ja 24.03.2021
DNA partitioning by water-oil emulsion technology
LB IVD-014 |KRAS p.G12/p.G13 Elli, EranEtes, [DINAY GIDINA, | RN CIEpIC RO (@IPCIRY) SESCH On SRR | om nem s M. 005 (fu2) nein ja 24.03.2021
DNA partitioning by water-oil emulsion technology
Optl Fetale Trisomie 21, 18, 13 Blut (BCT-Streck); cfDNA  |Whole genome sequencing by synthesis SOP-MGZ-NIPT.M.001(rv.2) ja nein 20.12.2021
Fetale Trisomie 21, 18, 13 inkl. i . . . .
Opt2 Geschlechtsbestimmung Blut (BCT-Streck); cfDNA  |Whole genome sequencing by synthesis SOP-MGZ-NIPT.M.001(rv.2) ja nein 20.12.2021
Fehlverteilungen der Chromosomen 1-22 inkl.
Opt3a groRerer Chromosomenbereiche sowie Blut (BCT-Streck); cfDNA  |Whole genome sequencing by synthesis SOP-MGZ-NIPT.M.001(rv.2) ja nein 20.12.2021
Geschlechtsbestimmung
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MGZ - Medizinisch Genetisches Zentrum
Bayerstralle 3-5
80335 Miinchen

Panel_ID [IVD-Code |Analyt (MeRgrofie) Unter.suchungs—matenal Untersuchungstechnik Anweisung / Version CE-Verfahren hilguse- Aufnahmedatum
(Matrix) Verfahren
Fehlverteilungen der Chromosomen 1-22 inkl.
groRerer Chromosomenbereiche und
Opt3b Fehlverteilungen der Blut (BCT-Streck); cfDNA  |Whole genome sequencing by synthesis SOP-MGZ-NIPT.M.001(rv.2) ja nein 20.12.2021
Geschlechtschromosomen X und Y sowie
Geschlechtsbestimmung
PCR, Fragmentlangenbestimmung,
y i 4 SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4),
00000 |'VP-006 | g (313700) extrahierte DNA* s unten | OS5 lin-solution capture, sequencing by |gnp \i07 ol M 1186(rv.3) nein ja 17.08.2012
1VD-001 synthesis, classifying genetic variants pipeline SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) 02.09.2015
for SNV, indel, CNV ] o ’
) ) SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) ) )
- - - ud -

000.00 IVD-004 [49A161-Haplotypanalyse - FSHD (609032) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 17.07.2007
000.00 IVD-005 |Angelman-Syndrom, Methylierungstest extrahierte DNA* s. unten Methylierungs-sensitive Multiplex Ligation SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.2) nein ja 02.09.2015
’ 9 Y ! Y 9 ’ dependent Probe Amplification (MS-MLPA) o ’ ] o

1VD-004 PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007
000.00 IVD-001 ABCCS6 (603234) extrahierte DNA* s. unten  [capture, sequencing by synthesis, classifying [SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02'09'2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) e
IVD-004 |APOB (c.10580G>A, ¢.10672C>T, . PCR, Sanger-Seguenmerung, NGS [|n-§0|gt|0n SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) ) ) 17.07.2007
000.00 IVD-001 |c.10708C>T) (107730) extrahierte DNA* s. unten  |capture, sequencing by synthesis, classifying |SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02.09.2015
: genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
IVD-004 PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007
000.00 IVD-001 APOE (c.526C>T, ¢.388T>C) (107741) extrahierte DNA* s. unten  [capture, sequencing by synthesis, classifying [SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02'09'2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
PCR, Fragmentlangenbestimmung,
i ) ) ' SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4),
00000 |'VP-006 1, (300382) extrahierte DNA* s, unten |[NCGS [in-solution capture, sequencing by |gnp Va7 ol M 1186(rv.3) nein ja 17.07.2007
1VD-001 synthesis, classifying genetic variants pipeline SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) 02.09.2015
for SNV, indel, CNV ] o ’
e 17072007
000.00 |V oos [ATXNL (601556) (SCAD) extrahierte DNA* s. unten Sequencing Clagssifyin et Variamz SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 06.08.2024
a 9, Ct 99 g SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) 08
repeat expansion]
PCR, Repeat-primed-primed PCR (TP-PCR),
IVD-006 Fragmentlangenbestimmung, Long-read SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4) 17.07.2007
000.00 IVD-007 ATXN2 (601517) (SCA2) extrahierte DNA* s. unten  |sequencing [targeted enrichment nanopore SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 06.08'2024
sequencing, classifying genetic variants, SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) o
repeat expansion]
e o2 |0 ezl 16501 17072001
000.00 |,/ |ATXNG (607047) (SCAS) extrahierte DNA* s. unten Sequencing clagsifyin et Variamg SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 06.08.2024
a 9, Ct 99 g SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) 8.
repeat expansion]
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Panel_ID [IVD-Code |Analyt (MeBgrofRe) Unter.suchungs—matenal Untersuchungstechnik Anweisung / Version CE-Verfahren e Aufnahmedatum
(Matrix) Verfahren
PCR, Repeat-primed-primed PCR (TP-PCR),
IVD-006 Fragmentlangenbestimmung, Long-read SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4) 17.07.2007
000.00 IVD-007 ATXN7 (607640) (SCA7) extrahierte DNA* s. unten  [sequencing [targeted enrichment nanopore SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 06l08.2024
sequencing, classifying genetic variants, SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) o
repeat expansion]
PCR, Fragmentlangenbestimmung, Long-read
el
000.00 |IVD-007 |CACNALA (601011) (SCA6) extrahierte DNA* s. unten q 9, Ct 9 9€ ‘ 0 M- : nein ja 02.09.2015
IVD-001 repeat expansion], NGS [in-solution capture, |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) 06.08.2024
sequencing by synthesis, classifying genetic  |SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) o
variants pipeline for SNV, indel, CNV]
PCR, Repeat-primed-primed PCR (TP-PCR),
IVD-006 Fragmentlangenbestimmung, Long-read SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4) 17.07.2007
000.00 IVD-007 ATXN8OS (603680) (SCA8) extrahierte DNA* s. unten  [sequencing [targeted enrichment nanopore SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 06.08'2024
sequencing, classifying genetic variants, SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) o
repeat expansion]
’ Beckwith-Wiedemann-Syndrom, . " Methylierungs-sensitive Multiplex Ligation N ¥ . .
000.00 1VD-005 Methylierungstest extrahierte DNA* s. unten dependent Probe Amplification (MS-MLPA) SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.2) nein ja 02.09.2015
PCR, Repeat-primed-primed PCR (Asuragen),
i .. ) A ~ 7 | SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4),
00000 |'VP-006 | g0ri72 (614260) extrahierte DNA* s, unten || radmentlangenbestimmung, NGS [in-solution | oo\ vio1 M 1186(rv.3) nein ja 17.07.2007
1VD-001 capture, sequencing by synthesis, classifying 02.09.2015
. ) S . SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3)
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ]
000.00 |IVD-006 |CNBP (116955) (DM2) extrahierte DNA* s, unten |- <R Repeat-primed-primed PCR (TP-PCR), |50 \i57 Mol m.1185(rv.4) nein ja 17.07.2007
Fragmentlangenbestimmung
00000 |IVD-005 [CYP11B1 (610613) extrahierte DNA* s. unten | |ItipIex Ligation dependent Probe SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) nein ja 17.07.2007
Amplification (MLPA)
. . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) ’ .
- ul -
000.00 IVD-004 [COL1A2 (120160) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(1v.2) nein ja 17.07.2007
PCR, Sanger-Sequenzierung, Multiplex SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) 17.07.2007
000.00 IVD-005 [CYP21A2 (613815) extrahierte DNA* s. unten Ligation dependent Probe Amplification SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) nein ja 17.08'2012
(MLPA) SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) e
IVD-006 EriR}nFéiﬁzit'zﬂ'&esﬂﬂfﬁd Pﬁg’s sl e Mt Akekl 2, 17.07.2007
000.00 CSTB (601145) extrahierte DNA* s. unten g gent & W >OUON| 56p MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja O
1VD-001 capture, sequencing by synthesis, classifying SOP-MGZ-Mol.M.1183(1v.3) 02.09.2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] o :
PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5)
*o %
000.00 IVD-004 Slgfgssz)/ (?é(iig(g;/p (c.430C>T, extrahierte DNA*s. unten  |capture, sequencing by synthesis, classifying |SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja é;g;gg%
: genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
IVD-004 PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007
000.00 IVD-001 CYP2C19 (124020) extrahierte DNA* s. unten  [capture, sequencing by synthesis, classifying [SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02'09'2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
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Panel_ID [IVD-Code |Analyt (MeBgrofRe) Unter.suchungs—matenal Untersuchungstechnik Anweisung / Version CE-Verfahren e Aufnahmedatum
(Matrix) Verfahren
PCR, Sanger-Sequenzierung, MLPA; NGS [in- | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007
1VD-004 . . solution capture, sequencing by synthesis, SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) X . s

000.00  \ypggy |CYP?1A2 (613815) extrahierte DNA™s. unten | . <sifying genetic variants pipeline for SNV, | SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) nein Ja é;'gg'ggﬁ
indel, CNV ] SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) e
Multiplex Ligation dependent Probe N ¥

IVD-004 Amplification (MLPA), PCR, Sanger- ggﬁmggmg:mﬁzggg 17.07.2007

000.00 IVD-005 [DMD (300377) extrahierte DNA* s. unten  |Sequenzierung, NGS [in-solution capture, SOP—MGZ—MoI.M.1078(rv.4) nein ja 17.08.2012

1VD-001 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP-MGZ-MO|.M.1183(I‘V.3) 02.09.2015
variants pipeline for SNV, indel, CNV ] o :
IVD-006 ErCaR}an}ﬁﬁﬁt'SQﬁifﬂ'nTﬁd PISES(TUE:SP;E?& SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4), 17.07.2007

000.00 DMPK (605377) extrahierte DNA* s. unten 9 geny g U > WO 6P MGZ-Mol.M.1186(1v.3) nein ja e

1VD-001 capture, sequencing by synthesis, classifying SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) 02.09.2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] o ’
IVD-004 DPYD (c.1905+1G>A, ¢.1679T>G, PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007

000.00 IVD-001 C.2846A>T, ¢.1236G>A, ¢.1129-5923C>G) extrahierte DNA* s. unten  |capture, sequencing by synthesis, classifying [SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02'09'2015

(612779) genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
) . ) SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4) . )
X *
000.00 IVD-006 [DRPLA (607462) (ATN1) extrahierte DNA* s. unten PCR, Fragmentlangenbestimmung SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 17.07.2007
IVD-004 PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007

000.00 1VD-001 F2-Faktor-II-Mutation (c.*97G>A) (176930) extrahierte DNA* s. unten  [capture, sequencing by synthesis, classifying [SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02'09'2015

genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV] |[SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
] . Ll miden. . PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5)

000.00 :xgggi '(:sslggggr V-Leiden-Mutation (c.1601G>A) extrahierte DNA*s. unten  |capture, sequencing by synthesis, classifying |SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja (1);8;;8%
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV] [SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
PCR, Repeat-primed-primed PCR (Asuragen),

IVD-006 Fragmentlangenbestimmung, [NGS [in- SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4), 17.07.2007

000.00 IVD-001 FMR1 (309550) extrahierte DNA* s. unten  [solution capture, sequencing by synthesis, SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) ja ja 02'09'2015
classifying genetic variants pipeline for SNV, |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
indel, CNV ]

PCR, Repeat-primed-primed PCR (TP-PCR),
] . . . : i Fragmentlangenbestimmung, Long-read SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4)

000.00 :xgggs Féz;eedgrgg:)h Ataxie (FRDA) - FXN-Repeat extrahierte DNA* s. unten  |sequencing [targeted enrichment nanopore SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja égg;;ggz
sequencing, classifying genetic variants SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) o
pipeline for repeat expansion]

Multiplex Ligation dependent Probe N !
IVD-004 Amplificatio (MLPA), PCR, Sanger- ggimg;m:mﬁiggi; 17.07.2007

000.00 IVD-005 |[GBA1 (606463) extrahierte DNA* s. unten | Sequenzierung, NGS [in-solution capture, SOP—MGZ—MoI.M.1168(rv.2) nein ja 17.08.2012

1VD-001 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP-MGZ-MO|.M.1183(I‘V.3) 02.09.2015
variants pipeline for SNV, indel, CNV] o :

00000 |IvD-005 |GIB2,GIB6 (121011, 604418) extrahierte DNA* s, unten | Multiplex Ligation dependent Probe SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) nein ja 17.08.2012
Amplification (MLPA)
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(Matrix) Verfahren
PCR, Sanger-Sequenzierung, MLPA, NGS [in- | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007
1VD-004 . " solution capture, sequencing by synthesis, SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) . . pes
Q0000 1VD-001 FLERAHAIEIAR (AT <> AN SHUENISD BN S (it classifying genetic variants pipeline for SNV, |SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) nein la é;gg;gig
indel, CNV] SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
IVD-004 PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution | SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 17.07.2007
000.00 IVD-001 HFE (H63D; C282Y) (613609) extrahierte DNA* s. unten  [capture, sequencing by synthesis, classifying |SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02'09'2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV] |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
) ; ) SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4), ) )
= - *| *
000.00 IVD-006 [HLA-DQB1*0602 (604305) extrahierte DNA* s. unten PCR, Fragmentlangenbestimmung SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 17.07.2007
PCR, Repeat-primed-primed PCR,
IVD-006 Fragmentlangenbestimmung, [NGS [in- SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4), 17.07.2007
000.00 IVD-001 HTT (613004) extrahierte DNA* s. unten  |solution capture, sequencing by synthesis, SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 02'09'2015
classifying genetic variants pipeline for SNV, [SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
indel, CNV ]
o ) ' ) SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4), ) )
- ud -
000.00 IVD-006 |Kontaminationstest extrahierte DNA* s. unten Mikrosatelliten-Analyse (STR) SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 17.07.2007
000.00 |IVD-005 |Mikrodeletion Xp22.33, SHOX (312865) extrahierte DNA* s, unten | Mulliplex Ligation dependent Probe SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.3) nein ja 17.08.2012
Amplification (MLPA)
. . Methylierungs-sensitive Multiplex Ligation . .
- ud - -
000.00 IVD-005 [MLH1 Promotermethylierung (120436) extrahierte DNA* s. unten dependent Probe Amplification (MS-MLPA) SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.2) nein ja 02.09.2015
00000 |IVD-005 |mtDNA-Deletionsscreening (601778) extrahierte DNA* s. unten | CR Multiplex Ligation dependent Probe SOP-MGZ-Mol.M.1078(1v.3) nein ja 17.08.2012
Amplification (MLPA)
IVD-004 ’s\l ?\ﬁu[elglss Oclllj;f;ffl;ptur;::i}g 3222'33, b? el [[ESHCZANEN ATy 17.07.2007
000.00 MTHFR (c.665C>T)(607093) extrahierte DNA* s. unten |2 b 99 pip SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja e
1VD-001 for SNV, indel, CNV ], PCR, Sanger- 02.09.2015
. SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3)
Sequenzierung
Morbus Meulengracht, Gilbert Syndrom ) N « . SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4), . .
000.00 1VD-006 (UGT1AL (Promoter)) extrahierte DNA* s. unten PCR, Fragmentlangenbestimmung SOP-MGZ-Mol.M.1186(v.3) nein ja 17.07.2007
Multiplex Ligation dependent Probe
1VD-005 . " Amplification (MLPA), NGS [in-solution SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) . . 17.08.2012
RO0C0 1VD-001 NFL (Gl S DR S WAl capture, sequencing by synthesis, classifying |[SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) nein ja 02.09.2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ]
PCR, Fragmentlangenbestimmung,
i y i 4 SOP-MGZ-Mol.M.1185(rv.4),
000.00 IVD-006 PRNP (176640) extrahierte DNA* s. unten NGS [m_ soluuon_ cgpture, sequencing by . SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 17.07.2007
1VD-001 synthesis, classifying genetic variants pipeline SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) 02.09.2015
for SNV, indel, CNV ] o ’
VD006 Coluion eapure,sequencing by synheare S0P MGZMOLM 1185(1v.0), 17.07.2007
000.00  |\voo01 |PHOX2B (603851) extrahierte DNA*s. unten (20 E0S pene}ic V‘;riams gi Z“n{e for oy |SOP-MGZ-Mol.M 1186(rv.3) nein ja 17.08.2012
o CN?/? Pip " |SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) 02.09.2015

Seite 10 von 12

(( pAKKS

Deutsche
Akkreditienangsstelie
D-ML-13242 01-00




S MGz

MGZ - Medizinisch Genetisches Zentrum
Bayerstralle 3-5
80335 Miinchen

Panel_ID [IVD-Code |Analyt (MeBgrofRe) Unter.suchungs—matenal Untersuchungstechnik Anweisung / Version CE-Verfahren e Aufnahmedatum
(Matrix) Verfahren
Multiplex Ligation dependent Probe
IVD-004 Amplification (MLPA), PCR, Sanger- 28Emg§mg:mi%§gz§; 17.07.2007
000.00 IVD-005 |PKD1 (601313) extrahierte DNA* s. unten  |Sequenzierung, NGS [in-solution capture, o ' nein ja 17.08.2012
X . o . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5)
1VD-001 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP-MGZ-Mol.M.1168(1v.2) 02.09.2015
variants pipeline for SNV, indel, CNV ] o ’
Multiplex Ligation dependent Probe
1VD-005 ; . Amplification (MLPA), NGS [in-solution SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) . . 17.08.2012
000.00 /5. gy |PKD?2 (173910) extrahierte DNA*s. unten |\ e sequencing by synthesis, classifying | SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) = 12 02.09.2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ]
- . . Methylierungs-sensitive Multiplex Ligation . .
- ! - N * - -
000.00 IVD-005 |Prader-Willi-Syndrom: Methylierungstest extrahierte DNA* s. unten dependent Probe Amplification (MS-MLPA) SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.2) nein ja 02.09.2015
IVD-001 PCR, Sanger-Sequenzierung, SelP-NIe Nl ATy
IVD-004 Fragmentlangenbestimmung, NGS [in-solution ol IR .2 17.07.2007
000.00 PABPN1 extrahierte DNA* s. unten 9 gent 9, T OUtoN | 5 0p_MGZ-Mol.M.1185(1v.2), nein ja O
1VD-005 capture, sequencing by synthesis, classifying 02.09.2015
IVD-006 enetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] SelP-MIEZ ML)
9 Pip o IEiEh SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3)
Multiplex Ligation dependent Probe
IVD-004 Amplification (MLPA), PCR, Sanger- gggmgémg:mgggg 17.07.2007
000.00 IVD-005 |PMS2 (600259) extrahierte DNA* s. unten  |Sequenzierung, NGS [in-solution capture, o ' nein ja 17.08.2012
. ) o ) SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5)
1VD-001 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) 02.09.2015
variants pipeline for SNV, indel, CNV ] o ’
. ) . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) . .
- * -
000.00 IVD-004 [PMS2 SVA Insertion (600259) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 17.07.2007
IVD-001 Multiplex Ligation dependent Probe SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4)
1VD-004 Amplificatio (MLPA), PCR, Sanger- SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) 17.07.2007
000.00 PRSS1 (276000) extrahierte DNA* s. unten  |Sequenzierung, NGS [in-solution capture, o ’ nein ja 17.08.2012
IVD-005 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) 02.09.2015
IVD-006 variants pipeline for SNV, indel, CNV] SOP-MGZ-Mol.M.1168(1v.2)
Pseudohypoparathyreoidismus PHP - . . Methylierungs-sensitive Multiplex Ligation . .
000.00 1VD-005 Methylierungstest (GNAS) (139320) extrahierte DNA* s. unten dependent Probe Amplification (MS-MLPA) SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.2) nein ja 02.09.2015
. . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) . .
- - * -
IVD-004 |RNU4-2 (620823) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(1v.2) nein ja 17.07.2007
. ; Methylierungs-sensitive Multiplex Ligation . .
- - - * - -
000.00 IVD-005 |Silver-Russell-Syndrom extrahierte DNA* s. unten dependent Probe Amplification (MS-MLPA) SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.2) nein ja 02.09.2015
Multiplex Ligation dependent Probe
1VD-005 . . . " Amplification (MLPA), NGS [in-solution SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) . . 17.08.2012
000.00 1VD-001 Spinale Muskelatrophie - SMN1 (600354) extrahierte DNA™ s. unten capture, sequencing by synthesis, classifying [SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) nen la 02.09.2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ]
. . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) . .
- * -
000.00 IVD-004 [SBDS (607444) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 17.07.2007
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) ) SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) ) )
- ud -
000.00 IVD-004 [SEPNL1 (606210) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 17.07.2007
) ) . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) . .
- * -
000.00 IVD-004 [Serpin A1 (107400) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 17.07.2007
00000 |IvD-005 |SPINK1 (167790) extrahierte DNA* s, unten | Multiplex Ligation dependent Probe SOP-MGZ-Mol.M.1078(rv.4) nein ja 17.08.2012
Amplification (MLPA)
Multiplex Ligation dependent Probe N ¥
IVD-004 Amplificatio (MLPA), PCR, Sanger- ggimg;mg:mﬁ;ggg 17.07.2007
000.00 IVD-005 [STRC (606440) extrahierte DNA* s. unten  |Sequenzierung, NGS [in-solution capture, SOP—MGZ—MoI.M.1150(rv.5) nein ja 17.08.2012
IVD-001 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP-MGZ-MO|.M.1168(I‘V.2) 02.09.2015
variants pipeline for SNV, indel, CNV] o :
e g er 2% [sop Gz ol 11850 1772007
000.00 | \voo07 |TBP (600075) (SCAL7) extrahierte DNA* s. unten Sequencing Clagsif g Variamz SOP-MGZ-Mol.M.1186(rv.3) nein ja 06,08 2024
d 9, classiying g ' SOP-MGZ-Mol.M.1184(rv.4) 8.
repeat expansion]
Multiplex Ligation dependent Probe N !
IVD-004 Amplificatio (MLPA), PCR, Sanger- ggimg;mg:mﬁ;ggxg 17.07.2007
000.00 IVD-005 [TNXB (600985) extrahierte DNA* s. unten | Sequenzierung, NGS [in-solution capture, SOP—MGZ—MoI.M.llso(rv.S) nein ja 17.08.2012
1VD-001 sequencing by synthesis, classifying genetic SOP-MGZ-MO|.M.1168(I‘V.2) 02.09.2015
variants pipeline for SNV, indel, CNV] o :
IVD-004 |TPMT (c.238G>C, ¢.460G>A, c.719A>G) . PCR, Sanger-Sequenzierung, NGS [in-solution { SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) ) ) 17.07.2007
000.00 IVD-001 |(187680) extrahierte DNA* s. unten  |capture, sequencing by synthesis, classifying |[SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02.09.2015
genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] [SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
. . ) . SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) . .
- * -
000.00 IVD-004 [TTTG Mikrosatellit (620900) extrahierte DNA* s. unten PCR, Sanger-Sequenzierung SOP-MGZ-Mol.M.1168(1v.2) nein ja 17.07.2007
IVD-004 |UGT1A1 -Genotypisierung (*6 und *28), _ PCR, Sanger-Sequenmerung, NGS [|n-s_o|_ut|0n SOP-MGZ-Mol.M.1150(rv.5) ) ) 17.07.2007
000.0 IVD-001 (191740 fiir Irinotecan-Metabolisierun extrahierte DNA* s. unten  |capture, sequencing by synthesis, classifying |[SOP-MGZ-Mol.M.1168(rv.2) nein ja 02.09.2015
9 genetic variants pipeline for SNV, indel, CNV ] [SOP-MGZ-Mol.M.1183(rv.3) o
000.00 |IVD-005 |Uniparentale Disomie (UPD) 07 DT DS, i || SIS ST M Ui SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.2) nein ja 02.09.2015
: P : dependent Probe Amplification (MS-MLPA) o : ) e
000.00 IVD-005 |Uniparentale Disomie (UPD) 11 extrahierte DNA* s. unten Methylierungs-sensitive Multiplex Ligation SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.2) nein ja 02.09.2015
’ P ’ dependent Probe Amplification (MS-MLPA) o ’ ! o
000.00 |IVD-005 |Uniparentale Disomie (UPD) 14 S BN S, uen || IS SEEe MM ki SOP-MGZ-Mol.M.1154(rv.2) nein ja 02.09.2015
: P : dependent Probe Amplification (MS-MLPA) M- : ] 03

* extrahiert aus Blut (EDTA-, Heparin-Blut, Citrat-Blut), Fruchtwasser,
Chorionzotten, Zellkulturen (Fruchtwasser, Chorionzotten, Fibroblasten,
Nabelschnurblut), Zellen aus Zellkultur, Fehlgeburtsgewebe, Muskelgewebe,
Wangenschleimhaut, Speichel. Pranatalanalysen, wenn fir die Analyten
zutreffend, ggfs. telefonische Riicksprache.
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